
        
        
HV1J3 : 
SIVCZ : 
SIVGB : 
        

                                          
         *        20         *        40  
-----------ATGAGAGTGAAGGGGATCAGGAAGAA--TTA
-----------ATGAAAGTAATGGAGAAGAAGAAGAG--AGA
ATGTCTACAGGAAACGTGTACCAGGAACTAATAAGAAGATAC
                                          

       
       
 :   29
 :   29
 :   42
       

        
        
HV1J3 : 
SIVCZ : 
SIVGB : 
        

                                          
       *        60         *        80    
TCAGCACTTGTGGAGATGGGGCACGATGCTCCTTGGGATATT
CTGGAACAGCTTATCCATAATTACAATCATAACAATCATTTT
CTGGTAGTGGTGAAGAAGCTATACGAAGGTAAGTATGAAGTG
                                          

       
       
 :   71
 :   71
 :   84
       

        
        
HV1J3 : 
SIVCZ : 
SIVGB : 
        

                                          
     *       100         *       120      
GATGATCTGTAGTGCTGCAGAACAATTGTGGGTCACAGTC--
GCTAACCCCATGTTTGACCTCTGAGTTATGGGTAACAGTA--
TCCAGGTCTTTTTCTTATACTATGTTTA-GCCTACTAGTAGG
                                          

       
       
 :  111
 :  111
 :  125
       

        
        
HV1J3 : 
SIVCZ : 
SIVGB : 
        

                                          
   *       140         *       160        
TATTATGGGGTACCTGTGTGGAAAGAAGCAGCCACCACTCTA
TATTATGGAGTACCTGTTTGGCATGATGCTGACCCGGTACTC
TATTATAGGAAAACAATATGTGACAGT-CTTCTATGGAGTAC
                                          

       
       
 :  153
 :  153
 :  166
       

        
        
HV1J3 : 
SIVCZ : 
SIVGB : 
        

                                          
 *       180         *       200         *
TTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATAT---------GATACA
TTTTGTGCCTCAGACGCTAAGGCACAT---------AGTACA
CAGTATGGAA-GGAAGCTAAAACACATTTGATTTGTGCTACA
                                          

       
       
 :  186
 :  186
 :  207
       

        
        
HV1J3 : 
SIVCZ : 
SIVGB : 
        

                                          
       220         *       240         *  
GAGGTACATAATGTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACA
GAGGCTCATAATATTTGGGCCACACAGGCATGTGTACCTACA
GATAATTCAAGTCTCTGGGTAACCACTAATTGCATACCTTCA
                                          

       
       
 :  228
 :  228
 :  249
       

        
        
HV1J3 : 
SIVCZ : 
SIVGB : 
        

                                          
     260         *       280         *    
GACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTGGAAAATGTGACAGAA
GATCCCAGTCCTCAGGAAGTATTTCTTCCAAATGTAATAGAA
TTGCCAGATTATGATGAGGTAGAAATTCCTGATATAAAGGAA
                                          

       
       
 :  270
 :  270
 :  291
       

        
        
HV1J3 : 
SIVCZ : 
SIVGB : 
        

                                          
   300         *       320         *      
AAATTTAA------CATGTGGAAAAATAACATGGTAGAACAG
TCATTTAA------CATGTGGAAAAATAATATGGTGGACCAA
AATTTTACAGGACTTATAAGGGAAAATCAGATAGTTTATCAA
                                          

       
       
 :  306
 :  306
 :  333
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Fig S1A. Alignment of coding sequences of HIV/SIV GP120
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HV1J3 : 
SIVCZ : 
SIVGB : 
        

                                           
         *        20         *        40   
--------------MRVKGIRKNYQHLWRWGTMLLGILMICSA
--------------MKVMEKKKRDWNSLSIITIITIILLTPCL
MSTGNVYQELIRRYLVVVKKLYEGKYEVSRSFSYTMFSLLVGI
              6 V  k k      s  t  t il6    

      
      
 :  29
 :  29
 :  43
      

        
        
HV1J3 : 
SIVCZ : 
SIVGB : 
        

                                           
      *        60         *        80      
AEQLWVTVYYGVPVWKEAATTLFCASDAKAYDTEVHNVWATHA
TSELWVTVYYGVPVWHDADPVLFCASDAKAHSTEAHNIWATQA
IGKQYVTVFYGVPVWKEAKTHLICATDNSS-------LWVTTN
   l5VTV5YGVPVWkeA t LfCA3Daka  te hn6WaT a

      
      
 :  72
 :  72
 :  79
      

        
        
HV1J3 : 
SIVCZ : 
SIVGB : 
        

                                           
   *       100         *       120         
CVPTDPNPQEVVLENVTEKFN--MWKNNMVEQMHEDIISLWDQ
CVPTDPSPQEVFLPNVIESFN--MWKNNMVDQMHEDIISLWDQ
CIPSLPDYDEVEIPDIKENFTGLIRENQIVYQAWHAMGSMLDT
C6P3dP pqEV 6p16 E Fn  6wkNn6V Qmhed6iS6wDq

      
      
 : 113
 : 113
 : 122
      

        
        
HV1J3 : 
SIVCZ : 
SIVGB : 
        

                                           
*       140         *       160         *  
SLKPCVKLTPLCVTLNCIDWGNDTSPNATNTTSSGGEKMEKGE
SLKPCVKLTPLCVTLQCSKANFSQAKNLTNQTSS-----PPLE
ILKPCVKINPYCVKMQCQETENVSATTAKPITTPTTTSTVASS
sLKPCVK6tPlCVt6qC    n  a natn T3s        e

      
      
 : 156
 : 151
 : 165
      

        
        
HV1J3 : 
SIVCZ : 
SIVGB : 
        

                                           
     180         *       200         *     
MKNCSFNITTSIRDKVQKEHALFY------KHDVVPINNSTKD
MKNCSFNVTTELRDKKKQVYSLFY------VEDVVNLG-----
TEIYLDVDKNNTEEKVERNHVCRYNITGLCRDSKEEIVTNFRG
mkncsfn tt  rdKv   h lfY        dvv 6      

      
      
 : 193
 : 183
 : 208
      

        
        
HV1J3 : 
SIVCZ : 
SIVGB : 
        

                                           
  220         *       240         *       2
NIKNDNSTRYRLISCNTSVITQACPKISFEPIPIHYCAPAGFA
---NENNT-YRIINCNTTAITQACPKTSFEPIPIHYCAPAGFA
DDVKCENNTCYMNHCNESVNTEDCQKG-LLIRCILGCVPPGYV
   n nnt yr6i CNt3viT2aCpK sfepipIhyCaPaG5a

      
      
 : 236
 : 222
 : 250
      

        
        
HV1J3 : 
SIVCZ : 
SIVGB : 
        

                                           
60         *       280         *       300 
IIKCNDKKFNGTGPCTNVSTVQCTHGIKPVVSTQLLLNGSLAE
ILKCNDKDFSGKGKCTNVSTVHCTHGIKPVVTTQLLINGSLAE
MLRYN-EKLNNNKLCSNISAVQCTQHLVATVSSFFGFNGTMHK
664cNdkkfng g C3N6StVqCThg6kpvV33qll NG36ae

      
      
 : 279
 : 265
 : 292
      

        
        
HV1J3 : 
SIVCZ : 
SIVGB : 
        

                                           
        *       320         *       340    
EEVVIRSENFTDNAK-------TIIVQLKEPVVINCTRPSKTT
GNITVRVENKSKNTD-------VWIVQLVEAVSLNCHRPGNNT
EGELIPIDDKYRGPEEFHQRKFVYKVPGKYGLKIECHRKGNRS
e   6r e1k  n         v iVqlke 6 6nChRpgn 3

      
      
 : 315
 : 301
 : 335
      

1  
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Fig S1B. Alignment of protein sequences of HIV/SIV GP120
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